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Figure 1. Result of a Simulation of the first design of the tristableswitch over 10000 timesteps. 
Initial molecule populations were 5 aTc and 50 beta. Expression of GEV and rtTa is measured by 
the number of nGEV and nrtTa molecules found in the cell.  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 
 
 
 

 
Figure 2. Result of a Simulation of the first design of the tristableswitch over 10000 timesteps. 
Initial molecule populations were 50 aTc and 5 beta. Expression of GEV and rtTa is measured by 
the number of nGEV and nrtTa molecules found in the cell.  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 
 

 
Figure 3. Result of a Simulation of the first design of the tristableswitch over 10000 timesteps. 
Initial molecule populations were 50 aTc and 50 beta. Expression of GEV and rtTa is measured 
by the number of nGEV and nrtTa molecules found in the cell.  
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Figure 4. Result of a Simulation of the second design of the tristableswitch over 10000 
timesteps. Initial molecule populations were 5 aTc and 50 beta. Expression of GEV and rtTa is 
measured by the number of nGEV and nrtTa molecules found in the cell.  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 
 
 

 
Figure 5. Result of a Simulation of the second design of the tristableswitch over 10000 
timesteps. Initial molecule populations were 50 aTc and 5 beta. Expression of GEV and rtTa is 
measured by the number of nGEV and nrtTa molecules found in the cell.  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 
 

 
Figure 6. Result of a Simulation of the second design of the tristableswitch over 10000 
timesteps. Initial molecule populations were 50 aTc and 50 beta. Expression of GEV and rtTa is 
measured by the number of nGEV and nrtTa molecules found in the cell.  


